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Nazwa i kod przedmiotu

OTWARTE BAZY DANYCH , PG_00069990

Kierunek studiow InfoBioChem
Data rozpoczecia studiow  |luty 2026 r. Rok akademicki realizacji 2025/2026
przedmiotu

Poziom ksztatcenia Il stopnia Grupa zaje¢ Grupa zaje¢ obowigzkowych z
zakresu kierunku studiow
Grupa zaje¢ powigzanych z
prowadzonymi badaniami
naukowymi w dziedzinie nauki
zwigzanej z kierunkiem - profil
ogdlnoakademicki

Forma studiéw stacjonarne Sposob realizacji na uczelni

Rok studiow 1 Jezyk wykfadowy polski

Semestr studiow 1 Liczba punktow ECTS 20

Profil ksztatcenia ogolnoakademicki Forma zaliczenia zaliczenie

Jednostka prowadzaca

Wydziaty Politechniki Gdanskiej -> Wydziat Chemiczny -> Katedra Biotechnologii i Mikrobiologii

Imie i nazwisko
wyktadowcy (wyktadowcow)

Odpowiedzialny za przedmiot

dr hab. inz. Anna Brillowska-Dgbrowska

Prowadzacy zajecia z przedmiotu

dr hab. inz. Anna Brillowska-Dgbrowska

dr hab. inz. Agnieszka Pladzyk

Formy zaje¢ Forma zajeé Wyktad Cwiczenia Laboratorium | Projekt Seminarium |RAZEM
Liczba godzin zaje¢ |15.0 0.0 15.0 0.0 0.0 30
W tym liczba godzin zaje¢ na odlegtos¢: 0.0
Adresy kursu na platformie eNauczanie:
Moodle ID: 3172 OTWARTE BAZY DANYCH
https://enauczanie.pg.edu.pl/2025/course/view.php?id=3172
Aktywnos¢ studenta Aktywno$¢ studenta [Udziat w zajeciach Udziat w Praca wtasna RAZEM
i liczba godzin pracy dydaktycznych, objetych konsultacjach studenta
planem studiow
Liczba godzin pracy |30 2.0 18.0 50
studenta

Cel przedmiotu

Celem zaje¢ otwarte bazy danych InfoBioChem jest przygotowanie studentéw do samodzielnego i
$wiadomego korzystania z zasobéw informacji naukowej z zakresu biologii, biochemii i chemii. Przedmiot
ma umozliwi¢ nabycie umiejetnosci wyszukiwania, selekcji, krytycznej oceny oraz integracji danych
pochodzgcych z réznych otwartych baz, takich jak bazy sekwenciji, struktur, danych omicznych czy
informacji chemicznej. W ramach zaje¢ studenci rozwijajg kompetencje pozwalajgce na wykorzystanie
zasobow danych w projektowaniu eksperymentéw, analizie wynikéw badan oraz w rozwigzywaniu
problemoéw badawczych typowych dla obszaru bioinformatyki i chemoinformatyki.

Efekty uczenia sie
przedmiotu

Efekt kierunkowy

Efekt z przedmiotu

Sposéb weryfikacji i oceny efektu

[K7_WO06] zna otwarte bazy
danych biologicznych i
chemicznych oraz zasady

ich prawidtowego wykorzystania -
wiasciwych dla kierunku studiow
InfoBioChem

Student posiada wiedze
niezbedng do prawidtowego
zinterpretowania danych
zawartych we wskazanych bazach
danych

[SW1] Ocena wiedzy
faktograficznej

[K7_UO01] potrafi korzysta¢ z baz
danych z zakresu nauk Scistych i
przyrodniczych -

wiasciwych dla kierunku studiéw
InfoBioChem

Student potrafi wyszukac
informacje w bazach danych z
zakresu nauk Scistych i
przyrodniczych - wiasciwych dla
kierunku studiéw InfoBioChem
oraz potrafi zdeponowac
informacje co najmniej w jednej z
nich

[SU4] Ocena umiejetnosci
korzystania z metod i narzedzi

[K7_KO04] jest gotéow do
efektywnej organizacji swojego
czasu pracy, w tym rzetelnego
dotrzymywania wyznaczonych
termindw realizacji okreslonych

zadanh

Student w okreslonym terminie
jest w stanie przygotowac i
dostarczy¢ nauczycielowi we
wskazany sposob raport z projektu

[SK3] Ocena umiejetnosci
organizacji pracy
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Tresci przedmiotu

Treéci przedmiotu - wyktad

Tresci programowe obejmujg wprowadzenie do koncepcji otwartej nauki oraz znaczenia otwartych baz
danych w badaniach z zakresu nauk o zyciu i nauk chemicznych. Omawiane sg podstawowe typy baz
biologicznych i chemicznych, w tym bazy sekwencji nukleotydowych i biatkowych, bazy struktur
makromolekularnych, repozytoria danych omicznych, a takze zasoby informacji o zwigzkach chemicznych i
ich wtasciwosciach. Studenci zapoznajg sie z metodami wyszukiwania prostego i zaawansowanego,
wykorzystaniem narzedzi filtrujgcych oraz strategiami tgczenia informacji pochodzacych z réznych zrédet.

Tresci przedmiotu - laboratoria

W czesci praktycznej realizowane sg zadania polegajgce na pozyskiwaniu i integracji danych do
okreslonych probleméw badawczych, analizie sekwengciji i struktur, pracy z danymi omicznymi oraz
informacjg chemiczng. Tresci obejmujg réwniez wykorzystanie interfejséw programistycznych i narzedzi
wspomagajgcych automatyzacje pobierania danych. Studenci uczg sie przygotowywania raportéw z
przeprowadzonych analiz oraz poprawnej interpretacji wynikow w kontekscie bioinformatyki i
chemoinformatyki.

Wymagania wstepne
i dodatkowe

Sposoby i kryteria
oceniania osigganych
efektéw uczenia sie

Sposoéb oceniania (sktadowe) Prég zaliczeniowy Sktadowa oceny koncowej

Kolokwium (wykfad) 60.0% 50.0%
Zadanie projektowe - bio (projekt) [60.0% 25.0%
Zadanie projektowe - chem 60.0% 25.0%

(projekt)

Zalecana lista lektur

Podstawowa lista lektur Publikacje wskazane przez nauczyciela

Uzupefniajgca lista lektur Publikacje wskazane przez nauczyciela

Adresy eZasobdéw

Przyktadowe zagadnienia/
przyktadowe pytania/
realizowane zadania

1. Identyfikacja sekwencji genu w bazie NCBI i przygotowanie zestawu danych do dalszej analizy
filogenetycznej

2. Wyszukanie i charakterystyka wybranego zwigzku w bazie chemicznej oraz przygotowanie danych do
kolejnych etapow analizy

Zajecia praktyczne
w ramach przedmiotu

Nie dotyczy
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